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Резюме. Исследования проводили с целью поиска перспективных путей сохранения и использования генофондных пород 
кур с учетом особенностей развития птицеводства и породообразования в России. В качестве материалов для статьи исполь-
зовали научные публикации российских и зарубежных авторов в области птицеводства и молекулярной генетики. В рамках 
анализа литературных источников для обеспечения всестороннего охвата материалов был проведен систематический поиск на 
русском и английском языках и оценка публикаций, хранящихся в электронных базах данных. Всего было рассмотрено более 
140 работ, из которых в список литературы включили 48 публикаций. Генофондные породы служат источником генетического 
разнообразия по большому числу хозяйственно-значимых признаков и потенциальным резервуаром многих ценных генов, утра-
ченных птицей промышленных кроссов, связанных с резистентностью к заболеваниям, высокой адаптационной способностью 
в различных климатических условиях, приспособленностью к низкопитательным рационам, высоким качеством яиц и мяса и 
др. Наиболее перспективные направления использования генофондных пород кур: создание специализированных популяций 
(например, продуцентов сырья для биопромышленности); использование специфических характеристик пород для научных 
исследований в качестве модельных популяций;  использование пород комбинированного направления продуктивности в 
органическом птицеводстве для производства продукции с повышенной питательной ценностью яиц и мяса; создание новых 
селекционных форм, в том числе аутосексных гибридов, с использованием промышленных и генофондных пород; создание 
новых пород и популяций, сочетающих в себе ценные качества исходных пород, для использования в ЛПХ/КФХ. Сохранение и 
использование генофондных пород соответствует основным задачам обеспечения продовольственной безопасности страны.
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Abstract. The aim of the research was to propose promising ways of preserving and using gene pool breeds of chickens, taking into 
account the features of the development of poultry farming and breed formation in Russia. The materials for this article were scientific 
publications of Russian and foreign authors in the field of poultry farming and molecular genetics. As part of the analysis of literary 
sources, to ensure comprehensive coverage of materials, a systematic search was conducted in Russian and English and an assessment 
of 48 publications stored in electronic databases. The results of the study substantiate the need to preserve local chicken breeds, since 
gene pool breeds serve as a source of genetic diversity for a large number of economically significant traits and a potential reservoir of 
many valuable genes lost by industrial crossbreed poultry associated with resistance to diseases, high adaptability in various climatic 
conditions, adaptability to low-nutrient diets, high quality of eggs and meat, etc. The authors proposed the most promising areas of 
using gene pool chicken breeds: creation of specialized populations (for example, producers of raw materials for the bioindustry); use 
of specific characteristics of breeds for scientific research as model populations; use of breeds of combined productivity in organic 
poultry farming for the production of products with increased nutritional value of eggs and meat; creation of new breeding forms, 
including autosex hybrids, using industrial and gene pool breeds, creation of new breeds and populations combining valuable qualities 
of the original breeds for use in private household plots/peasant farms. The preservation and use of gene pool breeds corresponds to 
the main objectives of ensuring the country’s food security.
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Птицеводство в России – один из важнейших ис-
точников продукции животного происхождения. 
Мясо и яйцо птицы допускаются к потреблению 

всеми религиозными конфессиями многонациональ-
ного государства, а их производство относительно 
дешево. На протяжении многих столетий животновод-
ство, включая птицеводство, велось экстенсивными 
методами. Птицеводство было низкопродуктивным 

из-за использования преимущественно локальных 
популяций кур и представленным в основном мелкото-
варными помещичьими и крестьянскими хозяйствами. 
Однако даже в таких условиях продукцию отрасли экс-
портировали за границу [1].

До XX в. в России, в отличие от Европы и США, не 
было племенных хозяйств с чистопородной птицей, 
а также каких-либо стандартов на отечественные, 
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образовавшиеся в результате естественного и ис-
кусственного отбора, местные породы кур, к числу 
которых относятся юрловская голосистая, псковская 
коротконожка, украинская ушанка, прикарпатская 
зеленоножка, воронежская пеструшка и др. (за ис-
ключением орловской и павловской пород, созданных 
путем направленной селекции) [2].

Началом организации крупных промышленных и 
племенных птицеводческих хозяйств стали 30-е годы 
XX в. Однако этот положительный тренд сопровождался 
снижением уровня биоразнообразия в птицеводстве: 
в XX в. полностью исчезли такие русские породы, как 
нижнедевицкая, ливенская, павловская и др.

В 50-е годы необходимость в кратчайшие сроки обе-
спечить страну продуктами питания, в том числе яйцом 
и мясом, дала толчок для создания новых более высоко-
продуктивных пород птицы, как правило, комбиниро-
ванного направления продуктивности, которые, вместе 
с тем, обладали бы хорошей приспособленностью к 
местным климатическим условиям [3]. В этот период 
на основе сочетания лучших качеств отечественных и 
зарубежных генотипов были созданы такие породы, 
как русская белая, московская, полтавская глинистая, 
загорская лососевая, панциревская, кучинская юби-
лейная, первомайская, адлерская серебристая.

Вторая половина XX в. ознаменовалась дальнейшим 
укрупнением птицеводческих предприятий и их четкой 
специализацией (яичные, мясные). Использование 
породного разнообразия кур для производства яиц и 
мяса перестало быть рентабельным. Многочисленные 
отечественные породы перешли в статус генофондных, 
сохраняемых в небольшом количестве в коллекциях 
научно-исследовательских учреждений (ВНИИГРЖ, 
ВНИТИП) и птицеводами-любителями. Мировым 
трендом стало создание кроссов специализированных 
линий на основе ограниченного числа пород – бело-
го корниша и белого плимутрока для производства 
мяса, белого леггорна, красного и белого род-айланда 
для производства яиц. В связи с этим, и в Советском 
Союзе в начале 60-х гг. ХХ в. началась работа по соз-
данию отечественных специализированных кроссов 
кур. Первый советский кросс мясных кур «Бройлер 6» 
был зарегистрирован в 1982 г. В поздний советский и 
ранний постсоветский периоды был создан еще ряд 
высокопродуктивных яичных и мясных кроссов кур. К 
началу 2000 г. в промышленных условиях в незначи-
тельных количествах все еще продолжали использовать 
только адлерскую серебристую и кучинскую юбилейную 
породы кур. 

В 90-е гг. XX столетия, в связи с социально-экономи-
ческими изменениями в стране, отрасль птицеводства 
оказалась в сложном положении. Так, производство 
яиц в России в 2000 г., по сравнению с 1990 г., сокра-
тилось более чем на 30 %, мяса птицы — почти на 58 
%. Практически исчезли отечественные селекционные 
программы и производственные системы, включающие 
племенные заводы и репродукторы первого и второ-
го порядка. Подавляющее большинство российских 
племенных заводов прекратило племенную деятель-
ность, изменив форму собственности, отечественные 
кроссы кур были утрачены (за исключением мясного 
кросса «Смена»). Действующие племенные хозяйства, 
в основной массе, представлены репродукторами 
второго порядка, которые переориентировались на 
использование кроссов зарубежной селекции [4]. По 
сути, отечественное птицеводство на сегодняшний 
день находится в состоянии, аналогичном началу XX в., 

когда птица в крупных хозяйствах была представлена 
иностранными породами и покупалась за границей. 
Птица родительских стад кур также закупается за ру-
бежом, причем вместе с технологией кормления, вы-
ращивания и схемой вакцинации для каждого кросса. 

Стремительная глобализации племенного птице-
водства, затронувшая и интересы России, привела к 
тому, что на сегодняшний день в мировом птицевод-
стве остались только 2 крупные селекционно-гене-
тические компании по мясной птице и 3 – по яичной. 
Селекционно-генетические центры объединились в 
транснациональные холдинги Большинство из них на-
ходятся в Европе или Северной Америке с филиалами 
в основных регионах производства, что позволило им 
занять большую долю мирового рынка. Кроме того, 
таким крупным компаниям значительно дешевле обхо-
дятся генетические исследования, поскольку в научную 
работу вовлекается и опыт, и генетический материал 
всех поглощенных предприятий [5]. 

В связи с этим, изменились и задачи, которые ста-
вят перед собой селекционно-генетические компании. 
Селекционеры, работающие в яичном птицеводстве, 
сегодня должны вести отбор и контролировать более 
28 показателей, в мясном – до 35. Например, исполь-
зование яиц для дальнейшей глубокой переработки 
предъявляет особые требования к прочности вител-
линовой мембраны желтка, процентному содержанию 
сухого вещества и липидов в жидком яичном продукте 
[6, 7, 8]. Особое внимание, помимо экономических 
параметров, а также показателей качества продукции 
и уровня продуктивности, уделяется благополучию пти-
цы. Так, несмотря на сохраняющуюся важность отбора 
по продуктивности в яичном птицеводстве, основной 
селекционной задачей стало повышение длительности 
периода продуктивного использования несушки до 100 
недель жизни при условии получения от нее до 500 шт. 
яиц [9, 10]. Прогрессу в совершенствовании пород в 
значительной степени способствует использование 
методов маркерной селекции и геномных технологий, 
применение которых эффективно для улучшения по-
казателей с низким коэффициентом наследуемости, 
трудноизмеримых (качественные признаки, например, 
резистентность к заболеваниям) или отсутствующих 
у определенного пола (например, яичная продуктив-
ность у петухов). Такие технологии позволяют отбирать 
суточных цыплят, не дожидаясь оценки по продуктив-
ности [11, 12, 13]. 

В то же время, несмотря на огромные достижения и 
стремительный рост продуктивных и экономических по-
казателей в современном интенсивном промышленном 
птицеводстве, селекционеры сталкиваются с новыми 
вызовами [14, 15]. Узконаправленная селекция в мяс-
ном птицеводстве привела, например, к изменению 
крепости костяка кур, непропорциональному развитию 
сердечно-легочной и мышечной систем, ухудшению 
вкусовых, питательных и технологических качеств мяса 
[16, 17, 18]. В яичном птицеводстве проблемы связа-
ны, в первую очередь, с качественными показателями 
яиц – снижением доли желтка, который обладает особо 
высокой питательной и энергетической ценностью. 
Кроме того, отбор на высокую яичную продуктивность 
повлек за собой такие серьезные последствия для 
здоровья несушек, как остеопороз и переломы костей, 
особенно килевой [19, 20]. Общей проблемой птице-
водства стала необходимость проведения огромного 
числа ветеринарно-профилактических мероприятий, 
которые отрицательно сказываются на биобезопас-
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ности продукции. И, как бы парадоксально это ни 
звучало, генетическое разнообразие пяти самых ши-
роко используемых пород в мире, лежащих в основе 
современных коммерческих кроссов кур, нуждается в 
контроле и сохранении, поскольку консолидация се-
лекционно-генетических центров в мировом масштабе 
привела к его снижению (на 60 %) и высокому уровню 
инбридинга в промышленных линиях кур (до 15…20 %) 
[21]. В этих условиях существует реальная угроза для 
полноценного сохранения коммерческих линий из-за 
потенциальной восприимчивости генетически консо-
лидированных популяций к новым заболеваниям, что 
может уничтожить или же сильно навредить подобным 
«монокультурам».   

В связи с изложенным, во всем мире возрождается 
интерес к локальным и генофондным породам кур, что 
увеличивает их шансы на выживание. Сохранению ге-
нофонда в последние десятилетия уделяется все более 
пристальное внимание по той причине, что именно ло-
кальные породы служат источником генетического раз-
нообразия по большому числу хозяйственно-значимых 
признаков и служат потенциальным резервуаром мно-
гих ценных генов, утраченных птицей промышленных 
кроссов, связанных с резистентностью к заболеваниям, 
высокой адаптационной способностью в различных 
климатических условиях, приспособленностью к низ-
копитательным рационам, высоким качеством яиц и 
мяса и др. [22, 23, 24]. 

Цель исследований – предложить перспективные 
пути сохранения и использования генофондных пород 
кур с учетом особенностей развития птицеводства и 
породообразования в России. 

Условия, материалы и методы. В качестве ма-
териалов для исследования использовали научные 
публикации российских и зарубежных авторов по про-
блемам птицеводства. В рамках анализа литературных 
источников для обеспечения всестороннего охвата 
материалов был проведен систематический поиск и 
оценка публикаций, хранящихся в таких электронных 
базах данных, как PubMed (https://www.ncbi.nlm.nih.
gov/); ScienceDirect (https://www.sciencedirect.com/), 
а также в библиотечных ресурсах  eLIBRARY.RU (http://
elibrary.ru/defaultx.asp), ResearchGate (https://www.
researchgate.net/), библиотечный фонд ВНИИГРЖ.   

Поиск научных источников как на русском, так 
и на английском языке, выполняли по следующим 
ключевым словам: gene pool breed of chicken, organic 
poultry farming, local breed preservation, FAO, specialized 
chicken populations, selection for adaptation, problems 
in commercial chicken strains, птицеводство в России, 
кроссы кур, органическое птицеводство в России, со-
хранение генофондных пород, редактирование генома, 
специфические гены кур, молекулярно-генетические 
маркеры. Дополнительный поиск источников про-
водили по непосредственным спискам литературы, 
указанным в анализируемых научных материалах. 
Всего было рассмотрено более 140 работ, из которых 
в список литературы включили 48 публикаций. 

Исследуемый материал был представлен работами 
авторов и исследовательских коллективов из Россий-
ской Федерации, Китая, США, Великобритании, Поль-
ши, Республики Беларусь и др. Для изучения постав-
ленного вопроса были проанализированы источники 
литературы без введения жестких ограничений по дате 
публикации, так как для достижения цели исследований 
было необходимо глубоко изучить особенности раз-
вития птицеводства и породообразования в России.

Результаты и обсуждение. Необходимость со-
хранения генофондных пород кур не вызывает со-
мнений, но должно быть четкое понимание, какими 
исключительными качествами они обладают, с какой 
конкретной целью и каким образом их нужно сохранять 
и использовать. И до тех пор, пока использование поро-
ды экономически оправдано, она может существовать, 
не переходя в категорию «под угрозой исчезновения». 
Для каждой породы утвержден свой стандарт, в ко-
тором подробно описаны важные характеристики и 
параметры, которым должна соответствовать птица, 
ее экстерьерные, продуктивные и другие признаки. Но 
порода, как живой организм, должна обладать опреде-
ленной пластичностью, развиваться, видоизменяться 
и использоваться в соответствии с новыми требо-
ваниями рынка для того, чтобы быть сохраняемой. 
Применительно к российским условиям рассмотрим 
динамику развития пород на примере зарубежной 
яичной породы белый леггорн и русской деревенской 
(крестьянской) курицы.

Русская деревенская курица – это не консолидиро-
ванная порода, а скорее, группа кур комбинированного 
направления продуктивности, обладающих общими 
свойствами, полученными от бессистемного скрещи-
вания разных пород в условиях крестьянских хозяйств, 
то есть птиц, имеющих чрезвычайно высокие адапта-
ционные качества (вследствие жесткого естественного 
отбора на выживаемость) и жизнеспособность в суро-
вых климатических условиях в отсутствии специального 
ухода, резистентных к ряду заболеваний и обладающих 
очень хорошей способностью к фуражированию. Мно-
гие обособившиеся популяции русских кур дали начало 
породам и породным группам (воронежским белым, 
нижнедевицким, русским хохлатым, ливенским и др.) 
[25]. Именно благодаря русским курам крестьянских 
хозяйств Россия в конце XIX в. стала крупным экспор-
тером птицеводческой продукции.

Леггорн – это специализированная порода кур 
яичного направления, выведенная в США в XIX в. Наи-
большее распространение получили белые леггорны, 
которые отличаются высокой яичной продуктивностью, 
некрупными размерами, ранней половой зрелостью и 
хорошими адаптационными способностями. На тер-
риторию России их завезли во 2-й половине 1920-х гг 
из США, Дании, Канады, Англии и других стран [3, 25]. 
В первой половине XX в. леггорнов в небольшом коли-
честве разводили в себе, и в основном использовали 
для улучшения яичной продуктивности существую-
щих местных пород и создания на их основе новых. С 
участием леггорнов были созданы такие породы, как 
русская белая, панциревская, кучинская юбилейная, 
московская белая, загорская лососевая, адлерская 
серебристая. 

Особенностью породообразования в России на 
протяжении длительного времени была тенденция 
к созданию пород универсального назначения. Все 
российские, а затем и советские породы сельскохо-
зяйственных животных, как правило, имели двойное на-
правление продуктивности: мясо-сальные в свиновод-
стве, молочно-мясные в скотоводстве, мясо-шубные 
в овцеводстве, верхово-упряжные, тяглово-молочные 
или мясо-молочные в коневодстве. В птицеводстве 
предпочтение также было отдано созданию пород 
кур мясо-яичного и яично-мясного направления про-
дуктивности. 

В качестве примера можно представить создание в 
первой половине XX в. русской белой породы, которая 
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объединила в себе яичную продуктивность леггорнов 
с хорошей жизнеспособностью и устойчивостью к 
заболеваниям русской деревенской курицы, приспо-
собленной к особенностям кормления и содержания 
в условиях отечественных общественных хозяйств. 
По сути, русская деревенская (крестьянская) курица 
легла в основу новой советской породы, прекратив 
свое самостоятельное существование. Племенная 
работа по совершенствованию помесной птицы была 
направлена на увеличение массы яиц, живой массы 
кур, улучшения мясных качеств и жизнеспособности. 
До 1965 г. русские белые куры составляли основу по-
головья кур яичного направления в СССР [26]. Таким 
образом, специфика российского куроводства того 
времени была такова, что даже при наличии широко 
распространенной в мире (и завезенной в Советский 
Союз) трансграничной специализированной яичной 
породы белый леггорн, была создана отечественная 
русская белая порода, которая соответствовала не 
только устоявшимся экономическим требованиям, 
но и особенностям кормления и содержания птицы, 
характерным для нашей страны. 

С полным переходом отечественного птицеводства 
на промышленную основу и использование специ-
ализированных яичных кроссов, русские белые куры 
постепенно утратили свои позиции, уступив их более 
продуктивным зарубежным и российским кроссам 
(Ломанн Уайт, Хайсекс, Шейвер, Старт-1, Янтарь-1, 
Волжский-3, Беларусь-9, Борки-1, Борки-2 и др.). Сто-
ит отметить, что в современных реалиях практически 
все промышленные яичные белоскорлупные кроссы 
представлены 4-линейной птицей породы леггорн. При 
этом белый леггорн, как исходная порода вне состава 
кросса, также уже может быть отнесена к генофондным, 
поскольку значительно отличается уровнем продуктив-
ности и аллельным разнообразием от узкоспециали-
зированной линии. 

На сегодняшний день племенной материал русских 
белых кур сохраняется только в коллекционариях ВНИ-
ИГРЖ и ФНЦ ВНИТИП РАН. При этом необходимо от-
метить, что обе популяции, хотя и принадлежат к одной 
породе, различаются по своим специфическим показа-
телям и направлению использования. Так, популяция 
русских белых кур ВНИИГРЖ была отселекционирована 
на повышенную резистентность молодняка к низким 
температурам содержания. В результате такой работы 
появились новые генотипы, характеризующиеся бело-
снежной окраской пуха в суточном возрасте. В этой 
популяции русских белых кур также проводили отбор на 
устойчивость к неопластическим заболеваниям. А в по-
следние годы, чтобы сохранить генофонд породы, на-
правление племенной работы с птицей изменилось, что 
позволило сделать популяцию специализированной 
для целей биопромышленности – производства сырья 
(экстраэмбриональной жидкости) для эмбриональных 
вирусных вакцин и диагностикумов. Лабораторными 
исследованиями при экспериментальном заражении 
эмбрионов вакцинными вирусами (в соответствии с 
технологиями, принятыми при производстве соответ-
ствующих вакцин) [27] установлено, что при одной и той 
же массе яиц объем экстраэмбриональной жидкости 
эмбрионов русских белых кур на 21 % выше, чем эмбри-
онов из «чистых» яиц родительских линий кур породы 
леггорн яичного кросса Ломанн ЛСЛ. Единица объема 
(см3) экстраэмбриональной жидкости эмбрионов кур 
породы русская белая содержит в 10,2…32,3 раза боль-
ше доз вакцинного вируса (ЭИД

50
) болезни Ньюкасла 

и в 1,3…4,0 раза больше реовирусной инфекции кур, 
в сравнении с эмбрионами кур промышленных линий. 
Объем вакцинного сырья и титры вакцинных вирусов 
гриппа A/Swine (H1N2), В/Phuket и B/Washington и IVR-
215/A/Victoria/2570/2019 (H1N1) в куриных эмбрионах 
породы русская белая также выше, чем в эмбрионах кур 
промышленных линий: объем жидкости – на 9…17 %, 
выход гемагглютинина – на 16…19 % [28, 29]. Таким 
образом, эта популяция русских белых кур может 
стать основой для создания специализированных 
стад – продуцентов сырья при биофармацевтических 
предприятиях.

Кроме того, на русских белых курах селекции 
ВНИИГРЖ проводятся научные исследования, позво-
ляющие определить ее специфические генетические 
особенности и понять физиологические механизмы 
резистентности к низким температурам [30]. Таким 
образом, создание специализированных популяций 
– это один из вариантов сохранения и использования 
особенностей птицы локальных пород.

После насыщения рынка валовой продукцией про-
мышленного птицеводства (яйцом и мясом), даль-
нейшее развитие отрасли может пойти в направлении 
создания новых селекционных форм с целью повы-
шения качества производимой продукции. Например, 
путем получения гибридной птицы от скрещивания 
промышленных и локальных пород [31, 32], которая 
будет давать мясо и яйцо с более высокой пищевой и 
энергетической ценностью, поскольку рост продуктив-
ности современных кроссов повлек за собой снижение 
ряда качественных показателей.

Другой способ сохранения биоразнообразия птицы 
при условии повышения генетического потенциала 
пород и разработки индивидуальных селекционных 
программ – использование в органическом птице-
водстве, которое в последние годы приобретает все 
большую популярность в России и мире, а цены на 
такую продукцию в несколько раз выше обычных. Для 
органического птицеводства подходят адаптированные 
к экстенсивным технологиям породы кур с цветным 
оперением, неприхотливые к условиям содержания и 
рациону, на основе которых можно получать аутосекс-
ные цветные гибриды комбинированного направления 
продуктивности, отличающиеся высокими вкусовыми 
и питательными свойствами яиц и мяса [33]. Безус-
ловно, генофондные породы и созданные на их основе 
кроссы не заменят птицу промышленных кроссов и не 
смогут полностью обеспечить потребности населения 
в продуктах питания, но могут занять определенную, 
довольно значимую нишу на рынке [33]. В связи с этим, 
практически все западные селекционные компании в 
линейке своих продуктов имеют кроссы кур мясного 
и комбинированного направления продуктивности с 
цветным оперением и относительно медленным ростом 
и развитием, ориентированных на рынок производства 
органической продукции [34, 35]. Удачным примером 
может служить чешская фирма «Dominant CZ», заняв-
шая обширную нишу на мировом и российском рынке 
со своими цветными аутосексными яичными кроссами, 
созданными современными методами классической 
селекции и молекулярной генетики на основе таких 
местных и транснациональных генофондных пород 
кур с цветным оперением, как суссекс, полосатый 
плимутрок, нью-гемпшир, австралорп, бурый леггорн, 
андалузская голубая [34]. 

Население России, которое содержит кур на своих 
приусадебных участках, по-прежнему отдает предпо-
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чтение птице именно комбинированного направления 
продуктивности, обладающей нарядным оперением, 
от которой можно получать как яйцо, так и мясо. До-
статочно стабильным спросом пользуются такие со-
ветские породы, как кучинская юбилейная, полтавская 
глинистая, а также русская белая, которая обладает 
относительно более высокими адаптационными спо-
собностями. Существенный недостаток большинства 
генофондных пород заключается в невозможности раз-
деления цыплят по полу в суточном возрасте по цвету 
оперения или скорости оперяемости. Решением этой 
проблемы стало создание на основе генофондных по-
род новых пород и популяций, соответствующих такому 
требованию. Например, во ВНИИГРЖ были созданы 
пушкинская (с выраженным половым деморфизмом 
по окраске ювенального оперения), ленинградская зо-
лотисто-серая, царскосельская породы кур (суточные 
цыплята имеют половые различия по окраске пуха), 
которые быстро приобрели популярность у населения 
и пользуются неизменным спросом. Эта птица харак-
теризуется высокой жизнеспособностью, что важно 
при содержании вне жесткой схемы вакцинации (или 
даже при ее отсутствии), без автоматического под-
держания благоприятных параметров микроклимата, а 
также показывает хороший уровень реализации своих 
продуктивных качеств при использовании в рационах 
сезонных кормов и пищевых отходов [36, 37].

В современных условиях открывается еще одно 
направление сохранения генофондных пород: исполь-
зование в исследованиях, позволяющих обнаружить 
маркерные гены, обусловливающие специфические 
особенности их отдельных популяций. Например, по-
иск геномных ассоциаций с признаками, связанными 
с адаптационными способностями, резистентностью 
птицы к различным заболеваниям (болезни Марека, 
лейкозу птиц, болезни Ньюкасла, сальмонеллезу и 
пр.) [38, 39, 40], а также с важными для производства 
фенотипическими характеристиками, такими, напри-
мер, качественными характеристиками яйца (величина 
желтка, его жирнокислотный состав, качество белка) 
и мяса (полноценность белка, структура мышечных 
волокон, высокие органолептические показатели и 
др.), особенности жироотложения, развития костяка 
и скелетных мышц [41, 42]. 

Локальные породы кур хорошо адаптировны не 
только к местным климатическим условиям, но и к 
кормам, в том числе к зеленым, сочным и даже грубым. 
Как известно, тип питания и генотип хозяина влияет 
на микробиоту кишечника, поэтому генофондные по-
роды кур имеют свой, сложившийся специфический 
микробиом. На сегодняшний день проводится большое 
количество исследований, направленных на изучение 
процессов, лежащих в основе возникновения и про-

грессирования определенных заболеваний, с учетом 
комплексной взаимосвязи между генетикой хозяина, 
микробиомом и фенотипом заболевания [43]. При 
этом в роли научной модели часто используются куры 
автохтонных пород. 

Кроме того, изучение генетической изменчивости 
различных пород кур имеет важное значение для поис-
ка генов, которые впоследствии могут иметь значение 
для борьбы с новыми заболеваниями или решения 
задач новых направлений отбора, а также для восста-
новления аллелей, утраченных в процессе селекции 
птицы промышленных кроссов, но сохранившихся в 
популяциях генофондных пород [44, 45, 46]. Интенси-
фикация молекулярно-генетических исследований на 
генофондной птице и развитие технологий редактиро-
вания генома в скором будущем позволят создавать 
новые селекционные формы с заданными характери-
стиками [47, 48].

Заключение. Таким образом, перспективными на-
правлениями использования генофондных пород кур, 
которые будут способствовать их сохранению, можно 
считать следующие:

создание специализированных популяций (напри-
мер, продуцентов сырья для биопромышленности);

использование биоразнообразия пород и их спец-
ифических характеристик для научных исследований 
(в области молекулярной генетики, микробиологии, 
вирусологии, физиологии и др.)  в качестве модельных 
популяций; 

использование пород комбинированного направле-
ния продуктивности в органическом птицеводстве для 
производства продукции с повышенной питательной 
ценностью яиц и мяса; 

создание новых селекционных форм, в том числе ау-
тосексных гибридов, с использованием промышленных 
и генофондных пород, а также выведение новых пород 
и популяций, сочетающих в себе ценные качества ис-
ходных форм, для использования в ЛПХ/КФХ.

Сохранение и использование генофондных пород 
соответствует основным задачам обеспечения продо-
вольственной безопасности страны.
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